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Un outil bio-informatique pour mieux comprendre I1&€™A®©volution des espA’ces de poisson
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Des chercheurs ont crA©A© FEVER, une ressource en ligne qui combine don@&@es gA©nomiques et transcriptomiques pour
explorer 'AG@volution de I'expression des gA'nes chez les poissons tACIA©ostA©ens (I'un des groupes de vertAGObrAGs les plus
vastes et diversifiA©s).

Les efforts rAG©cents de sA©quenA§age ont fourni des gA©nomes de haute qualitA© pour plusieurs centaines d'espA‘ces de
poissons, ouvrant la voie A des AGtudes de gA©nom|que comparative A grande A©chelle. Cependant, les donnA©es
transcriptomiques, informations sur I'expression des gA nes, Jusqu'A prA©sent produites A partir de divers tissus et

espAces AGtaient hA©tA©rogA nes et n‘avaient pas AOtA© associA©es aux nouveaux gA©nomes sA©quencA©s, rendant la
quantification de I'expression des gAnes et les analyses comparatives particuliA rement complexes. Des ressources
permettant l'intA©gration de telles donnA©es AGtaient jusqu'alors manquantes. FEVER associe les donnA©es gA©nomiques et
transcriptomiques disponibles. Cet outil permet notamment I'exploration rapide des dynamiques A®volutives de gA'nes
d'intACrA2t et de leur expression pour 13 espA‘ces et 11 organes. Cette ressource sera enrichie progressivement par I'ajout
d'autres types de donnA®©es et de nouvelles espA“ces.
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